& ) ElAtlas Molecular es una herramienta desarrollada por el proyecto MasAgro - Biodiversidad que coordina CIMMYT con
recursos de SAGARPA. Es una plataforma de informacidon, conocimiento y busqueda dinamica diseiada para ayudar a los
cientificos a desarrollar variedades mejoradas de maiz, con el propésito de que los agricultores mexicanos tengan acceso
simple y rapido a nuevos materiales. Esta fuente de datos es muy valiosa como herramienta para proteger, conservary
aprovechar la diversidad del maiz.
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Atlas Molecular

Descubrir y Utilizar la Diversi-
dad del Maiz

Desde su origen en México y Centroamérica, el maiz ha sido modificado y domesticado por hombres y mujeres,
adquiriendo un lugar importante en las culturas de agricultores, pueblos y naciones. La gran diversidad de maiz en México
se debe a la diversidad geografica y cultural del pais, donde las variedades criollas estan adaptadas a diferentes
condiciones ambientales y son seleccionadas para usos especificos por los agricultores. La ciencia hoy permite
caracterizar los maices a nivel genético, observando asi diferencias y similitudes en la secuencia de su ADN, lo que permite
_ individualizar de manera exacta al material de interés. Esta informacidon, combinada con otros datos propios de cada

: planta, permite al mejorador realizar una seleccién mas precisa y rapida que con las estrategias convencionales de

| mejoramiento.
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Helium http://ics.hutton.ac.uk/helium/. (55) 5804 2004, ext. 1397.

briéndose en maices que no se usan en los programas de mejoramiento,
de ahi la importancia de conocer mejor la diversidad del maiz y preservarla
para superar los desafios productivos nacionales y mundiales.

maiz a partir de 28,000 accesiones
pertenecientes al Banco Internacional de
Germoplasma (BIG) de Maiz del CIMMYT.

* El usuario explora este repositorio de informacion filtrando los datos
incorporacion de materiales poco que se ajustany son Utiles a sus propdsitos. Identifica materiales con las
utilizados dentro de programas de caracteristicas deseadas, adaptados a diferentes condiciones ambientales
mejoramiento. y climatoldgicas, con diferentes alternativas genéticas que permitan valo-
rar mejor las cruzas para desarrollar un programa de mejoramiento.

construir nuevas estrategias para la

5. Bram Govaerts, Lider del
Programa de Estrategias de
Intensificacion Sustentable para
Latinoamérica, SIP/Sistemas de
Agronomia. (*).

* La capacidad de combinar informacién de pasaporte con anotaciones
genotipicas y fenotipicas proporciona a los investigadores una herramien-
ta poderosa para analizar caracteristicas cuantitativas.

Todos los datos de cada accesion o muestra
se descargan en una base de datos
denominada Germinate3, donde la
informacion se deposita de manera

Resistencia al Complejo Mancha de
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Aprovechamiento de datos genéticos
ligados a informacion geografica,
climatolégicay agronémica que

El Atlas Molecular ofrece un abanico de posibilidades para explorar nue-
vas opciones genéticas que respondan rapidamente a los desafios de una
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Realizacion de talleres de orientacion

para el uso y manejo de la informacién
almacenada en el Atlas Molecular a 65
cientificos, mejoradores y estudiantes

mexicanos. \_ /

fueron fijadas a través de décadas de
seleccion, ademas de aquellas regiones
que no fueron seleccionadas y que agronomicas diferentes y alrededor de
podrian contener genes utiles para las 53,500 datos fenotipicos se encuentran
nuevas condiciones ambientales. en Germinate3.

Diagramacion a cargo de la empresa

(Atlas Molecular: informaciéon y herramientas)
GeoMedia/MediaCompany.

La medicion de mas de 90 caracteristicas
"Etiquetar” las accesiones de maiz con informacién genémica, agronémica, climatoldgicay
geografica agiliza el uso de la diversidad genética para crear nuevas variedades.

Distancia genética entre 531 Lineas de Maiz del CIMMYT y 19,584 accesiones de polinizacién
abierta de maiz existentes en su Banco Internacional de Germoplasma (BIG).

Datos de precipitaciones en regiones y localidades especificas pueden ser utilizados como re-
ferencia para la busqueda del material de interés.

Para mayor informacion, sirvase utilizar
el cédigo QR que figura a continuacién.
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Meta 5: para 2020, se habra reducido por lo menos a la

LAS METAS DE AICHI PARA LA
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OBJETIVOS ESTRATEGICOS
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Meta 1: Para 2020, a mas tardar, las personas tendran con-
ciencia del valor de la diversidad biolégica y de los pasos
que pueden dar para su conservacion y utilizacion sosteni-
ble.

Meta 2: Para 2020, a mas tardar, los valores de la diversidad
biolégica habran sido integrados en las estrategias y proce-
sos de planificacion de desarrollo y de reduccién de la po-
breza nacionales y locales y se estaran integrando en los
sistemas nacionales de contabilidad, segiin proceda, y de
presentacion de informes.

Meta 3: Para 2020, a mas tardar, se habran eliminado, eli-
minado gradualmente o reformado los incentivos, inclui-
dos los subsidios, perjudiciales para la diversidad biolégica,
a fin de reducir al minimo o evitar los impactos negativos, y
se habran desarrollado y aplicado incentivos positivos para
la conservacién y utilizacion sostenible de la diversidad
bioldgica, de conformidad y en armonia con el Convenio y
otras obligaciones internacionales pertinentes, tomando
en cuenta las condiciones socioeconémicas nacionales.

Meta 4: para 2020, a mas tardar, los gobiernos, empresas e
interesados directos de todos los niveles habran adoptado
medidas o habran puesto en marcha planes para lograr la
sostenibilidad en la produccién y el consumo y habran
mantenido los impactos del uso de los recursos nacionales
dentro de limites ecolégicos seguros.

reducir las
presiones directas sob-
re la diversidad biolégi-
cay promover la utili-
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mitad y, donde resulte factible, se habra reducido hasta un
valor cercano a cero, el ritmo de pérdida de todos los habi-
tats naturales, incluidos los bosques, y se habra reducido
de manera significativa la degradacién y fragmentacién.

Meta 6: Para 2020, todas las reservas de peces e inverte-
brados y plantas acuaticas se gestionaran y cultivaran de
manera sostenible, licita y aplicando enfoques basados en
los ecosistemas, de manera tal que se evite la pesca excesi-
va, se hayan establecido planes y medidas de recuperacién
para todas las especies agotadas, las actividades pesqueras
no tengan impactos perjudiciales importantes en las espe-
cies amenazadas y en los ecosistemas vulnerables, y el im-
pacto de la actividad pesquera en las reservas, especies y
ecosistemas se encuentren dentro de limites ecoldgicos se-
guros.

Meta 7: Para 2020, las zonas destinadas a agricultura, acui-
culturay silvicultura se gestionaran de manera sostenible,
garantizandose la conservacién de la diversidad bioldgica.

Meta 8: para 2020, se habra llevado la contaminacién, in-
cluida aquella producida por exceso de nutrientes, a nive-
les que no resulten perjudiciales para el funcionamiento de
los ecosistemas y para la diversidad biolégica.

Meta 9: Para 2020, se habran identificado y priorizado las
especies exoéticas invasoras y vias de introduccion, se ha-
bran controlado o erradicado las especies prioritarias, y se
habran establecido medidas para gestionar las vias de in-
troduccién a fin de evitar su introduccién y establecimien-
to.

Meta 10: Para 2015, se habran reducido al minimo las mul-

L tiples presiones antropégenas sobre los arrecifes de coraly

otros ecosistemas vulnerables afectados por el cambio
climatico o la acidificacion de los océanos, a fin de mante-
ner su integridad y funcionamiento.

Meta 11: Para 2020, al menos el 17% de las zonas terrest-
res y de las aguas interiores y el 10% de las zonas marinas y
costeras, especialmente las que revisten particular import-
ancia para la diversidad biolégica y los servicios de los eco-
sistemas, se habran conservado por medio de sistemas de
areas protegidas administrados de manera eficaz y equita-
tiva, ecolégicamente representativos y bien conectados, y
de otras medidas de conservacién eficaces basadas en are-
as, y estas estaran integradas a los paisajes terrestres y
marinos mas amplios.

Meta 12: Para 2020, se habra evitado la extincién de espe-
cies amenazadas identificadas y se habra mejorado y soste-
nido su estado de conservacion, especialmente el de las
especies en mayor disminucion.

Meta 13: Para 2020, se habra mantenido la diversidad
genética de las especies vegetales cultivadas y de los ani-
males de granja y domesticados y de las especies silvestres
emparentadas, incluidas otras especies de valor socioe-
condémico y cultural, y se habran desarrollado y puesto en
practica estrategias para reducir al minimo la erosién
genética y para salvaguardar su diversidad genética.

aumentar
los beneficios de los
servicios de la diversi-
dad biolégicay los eco-
sistemas para todos
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Meta 14: Para 2020, se habran restaurado y salvaguardado
los ecosistemas que proporcionan servicios esenciales, in-
cluidos servicios relacionados con el agua, y que contribuy-
en a la salud, los medios de vida y el bienestar, tomando en
cuenta las necesidades de las mujeres, las comunidades in-
digenasy locales y las personas pobres y vulnerables.

Meta 15: Para 2020, se habra incrementado la capacidad de
recuperacion de los ecosistemas y la contribucién de la di-
versidad biolégica a las reservas de carbono, mediante la
conservacion y la restauracién, incluida la restauracién de
por lo menos el 15% de los ecosistemas degradados, con-
tribuyendo asi a la mitigacién del cambio climaticoy a la
adaptacion a este, asi como a la lucha contra la desertifi-
cacion.

Meta 16: para 2015, el Protocolo de Nagoya sobre Acceso a
los recursos genéticos y participacion justa y equitativa en
los beneficios que se deriven de su utilizacion estara en vi-
gor y en funcionamiento, conforme a la legislacion nacio-
nal.

Meta 17: Para 2015, cada Parte habra elaborado, adoptado
como un instrumento de politica, y comenzado a poner en
practica una estrategia y un plan de accién nacionales en
materia de diversidad biolégica eficaces, participativos y
actualizados.

Meta 18: para 2020, se respetaran los conocimientos, las
innovaciones y las practicas tradicionales de las comunida-
des indigenas y locales pertinentes para la conservacion y
la utilizacién sostenible de la diversidad bioldgica, asi
como su uso consuetudinario de los recursos bioldgicos.
Este respeto estara sujeto a la legislacion nacional y a las
obligaciones internacionales pertinentes y se integrara
plenamente y estara reflejado en la aplicacion del Conve-
nio a través de la participacion plenay efectiva de las co-
munidades indigenas y locales en todos los niveles perti-
nentes.

Meta 19: para 2020, se habra avanzado en los conocimien-
tos, la base cientifica y las tecnologias relativas a la diversi-
dad bioldgica, sus valores y funcionamiento, su estado y
tendencias y las consecuencias de su pérdida, y tales cono-
cimientos y tecnologias seran ampliamente compartidos,
transferidos y aplicados.

Meta 20: Para 2020, a mas tardar, deberia aumentar de ma-
nera sustancial, en relacién con los niveles actuales, la mo-
vilizacion de recursos financieros para aplicar de manera
efectiva el Plan Estratégico para la Diversidad Bioldgica
2011-2020, provenientes de todas las fuentes y conforme
al proceso refundido y convenido en la Estrategia para la
movilizacion de recursos. Esta meta estard sujeta a cambi-
os segun las evaluaciones de recursos necesarios que las
Partes hayan llevado a cabo y presentado en sus informes.



